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ЭКОСИСТЕМ АНТАРКТИКИ 

Таксономия и систематика дрожжей до настоящего времени 

находится в процессе становления, несмотря на то, что первая класси-

фикация этих организмов была предложена еще в 1904 году. В совре-

менных научных исследованиях наибольшую достоверность в иденти-

фикации видов приобрели молекулярно-биологические методы, к кото-

рым можно отнести MALDI-TOF масс-спектрометрию и секвенирова-

ние участков ДНК. 

Первичная идентификация видовой принадлежности проводи-

лась с использованием масс-спектрометрического профилирования ри-

босомальных белков микроорганизмов, находящихся в экспоненциаль-

ной стадии роста при поддержке Института биоорганической химии 

Национальной академии наук Беларуси. Метод основан на ионизации 

матрично-активированной лазерной десорбции/ионизации с детекцией 

во время пролетном масс-анализаторе высокого разрешения [1]. Дан-

ные после обработки анализировали с использованием системы управ-

ления базами данных BioTyper для идентификации микроорганизмов. 

Полученные параметры достоверности в пределах от 1,700 до 

1,999 («желтая область») позволили идентифицировать 7 изолятов до 

рода, из которых 6 были отнесены к Sporobolomyces roseus (изоляты 4-

1, 4-7, 4-9, 4-10, 4-11 и 7-71) и один к Pseudozyma aphidis (изолят 1-15). 

Параметр достоверности в пределах от 2,000 до 2,299 («зеленая об-

ласть») позволили достоверно идентифицировать до рода и возможна 

идентификация до вида изолята 1-32 как Pseudozyma aphidis. Одна 

культура дрожжей попала в диапазон 2,300-3,000 («зеленая область»), 

что позволило достоверно идентифицировать ее до вида (культура 2-2 

– Cryptococcus liquefaciens). Остальные результаты параметров досто-

верности находились в «красной области» (значения показателей ниже 

1,700), поэтому достоверно идентифицировать их не имелось возмож-

ности. Основной причиной являлось отсутствие в используемой базе 

данных таких видов дрожжей и данных о них. 

Полученные результаты свидетельствовали о необходимости 

дальнейшей идентификации с использованием амплификации фраг-

ментов ДНК с последующим секвенированием. Для идентификации 
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дрожжевых культур проводили амплификацию фрагмента 18S рДНК с 

использованием праймеров NS1-NS4 (размер фразмента ~1100 пн) и 

межгенные участки окаймленные праймерами ITS1-ITS4, ITS1-LR3 и 

ITS1-LR5 (размер фрагментов ~600, 1200 и 1500 пн соответственно) 

(рисунок) [2]. 
 

 

 

 

 
 

 

Рисунок – Генетическая карта региона амплификации 

Секвенирование проводили при поддержке Института микробио-

логии НАН Беларуси. На момент учета результатов были получены ре-

зультаты секвенирования следующих образцов: ITS1-LR5: 3-39 - 

Luecosporidium golubevii с вероятностью идентификации 94.47 %; 

ITS1-ITS4: 7-180 - Cystobasidium slooffiae - 97.39 %, 4-1 - 

Sporidiobolus sp. - 98.18 %; 3-38 - Rhodotorula sp. - 96.53 %; 4-7 - 

Sporobolomyces roseus - 94.31 %; 1-16.1 - Leucosporidium fragaria - 

93.96 %; 1-16.2 - Leucosporidium fragaria - 95.93 %; NS1-NS4: Ехо - 

Sydowia polyspora-87.17 %.  

Согласно информации базы данных Index Fungorum идентифици-

рованные изоляты дрожжей относятся к базидиомицетам, за исключе-

нием изолята Ехо, который по систематическому положению отно-

сится к аскомицетным видам дрожжей. 

Работа по дальнейшей идентификации антарктических изолятов 

дрожжей ведется и далее. 
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